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o___________________PSP337-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATT
o___________________PSP336-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATT
o___________________PSP335-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATT
11111_11111_1111____PSP385-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_1111____PSP334-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_1112____PSP042-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_1111____PSP109-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_1113____PSP169-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTT
11111_11111_1113____PSP168-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTT
11111_11111_1111____PSP064-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_112_____PSP333-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_12______PSP296-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_12______PSP027-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTT
11111_11111_2111____PSP122-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP123-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP124-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP002-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP120-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP119-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP001-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT
11111_11111_2111____PSP121-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATT

>11112_11____________PSP252-05_110102_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP310-05_113236_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP246-05_112477_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP010-05_110104_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP009-05_22728_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP384-05_31759_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP141-05_48084_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP105-05_25729_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP142-05_110068_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP011-05_110067_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_12____________PSP143-05_110069_Penicillium_brevicompactum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_21____________PSP283-05_31297_Penicillium_olsonii █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_22____________PSP071-05_83388_Penicillium_olsonii █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_22____________PSP072-05_38175_Penicillium_olsonii █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_22____________PSP201-05_34961_Penicillium_olsonii █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_22____________PSP233-05_CBS_TJ_Penicillium_olsonii █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11121_______________PSP133-05_109588_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_1_____________PSP136-05_109612_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_1_____________PSP135-05_109611_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_1_____________PSP137-05_24373_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_1_____________PSP104-05_29148_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_2_____________PSP132-05_19488_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11122_3_____________PSP134-05_49084_Penicillium_atramentosum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11211_______________PSP376-05_24185_Penicillium_citrinum █

>11212_______________PSP375-05_34161_Penicillium_citrinum █

>11212_______________PSP374-05_25255_Penicillium_citrinum █

>11212_______________PSP373-05_30948_Penicillium_citrinum █

>11212_______________PSP372-05_13945_Penicillium_citrinum █

>11221_111___________PSP371-05_230099_Penicillium_glabrum █

>11221_111___________PSP370-05_231134_Penicillium_glabrum █

>11221_112___________PSP354-05_KAS_1730_Penicillium_glabrum █

>11221_122___________PSP357-05_KAS_1731_Penicillium_spinulosum █ █

>11221_123___________PSP356-05_KAS1780_Penicillium_spinulosum █

>11221_124___________PSP355-05_KAS1708_Penicillium_spinulosum █

>11221_2_____________PSP359-05_CBS_22581_Penicillium_thomii █

>11221_2_____________PSP358-05_KAS_1388_Penicillium_thomii █

>11222_______________PSP366-05_178627_Penicillium_oxalicum █ █

>11222_______________PSP365-05_NRRL_787_Penicillium_oxalicum █ █

>11222_______________PSP364-05_226606_Penicillium_oxalicum █ █

>11222_______________PSP363-05_213268_Penicillium_oxalicum █ █

>12__________________PSP353-05_116940_Penicillium_antarcticum █

>12__________________PSP389-05_116939_Penicillium_antarcticum █

>12__________________PSP388-05_116938_Penicillium_antarcticum █

>12__________________PSP387-05_116937_Penicillium_antarcticum █

>12__________________PSP386-05_116936_Penicillium_antarcticum █

>12__________________PSP352-05_100492_Penicillium_antarcticum █

>21__________________PSP344-05_100891_Talaromyces_f lavus █

>22__________________PSP349-05_102193_Talaromyces_t rachyspermus

>22__________________PSP351-05_118437_Talaromyces_t rachyspermus
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>o___________________PSP337-05_101698_Aspergillus_niger █ █

>o___________________PSP336-05_12049_Aspergillus_niger █ █

>o___________________PSP335-05_55465_Aspergillus_niger █ █

>11111_11111_1111____PSP385-05_34461_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_1111____PSP334-05_21471_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_1112____PSP042-05_65382_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_1111____PSP109-05_24432_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_1113____PSP169-05_45772_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_1113____PSP168-05_45872_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_1111____PSP064-05_45672_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_112_____PSP333-05_10371_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_12______PSP296-05_6357_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_12______PSP027-05_58167_Eupenicillium_crustaceum █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP122-05_109574_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP123-05_109576_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP124-05_109602_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP002-05_28797_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP120-05_109575_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP119-05_27097_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP001-05_48484_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_2111____PSP121-05_109577_Penicillium_aethiopicum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP285-05_110415_Penicillium_dipodomyis █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP038-05_110412_Penicillium_dipodomyis █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP037-05_17087_Penicillium_dipodomyis █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP288-05_110414_Penicillium_dipodomyis █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP165-05_110413_Penicillium_dipodomyis █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_1_PSP115-05_35248_Penicillium_nalgiovense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_2_PSP330-05_112438_duplicate_Penicillium_nalgiovense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_2_PSP245-05_109610_Penicillium_nalgiovense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21121_2_PSP067-05_31892_Penicillium_nalgiovense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21122___PSP282-05_29797_Penicillium_nalgiovense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21211___PSP151-05_47884_Penicillium_chrysogenum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21211___PSP016-05_41269_Penicillium_chrysogenum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21211___PSP150-05_77595_Penicillium_chrysogenum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21211___PSP017-05_77695_Penicillium_chrysogenum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21211___PSP228-05_CBS_TC_Penicillium_chrysogenum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21212___PSP022-05_17187_Penicillium_confertum █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21221___PSP170-05_110407_Penicillium_f lavigenum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21221___PSP045-05_41989_Penicillium_flavigenum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21221___PSP046-05_110406_Penicillium_f lavigenum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21221___PSP287-05_110409_Penicillium_f lavigenum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11111_21222___PSP066-05_112104_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_21222___PSP065-05_17287_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_2123____PSP329-05_112106_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_2123____PSP248-05_112575_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_2123____PSP190-05_109616_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_2123____PSP328-05_112105_Penicillium_mononematosum █ █ █ █ █

>11111_11111_213_____Penicillium_caesium_KAS2410 █ █ █ █

>11111_11111_213_____Penicillium_caesium_KAS2433 █ █ █ █

>11111_11111_22______PSP080-05_111235_Penicillium_persicinum █ █ █ █

>11111_11112_111_____PSP307-05_46795_Penicillium_carneum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_111_____PSP145-05_112297_Penicillium_carneum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_111_____PSP013-05_46695_Penicillium_carneum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_112_____PSP012-05_44978_Penicillium_carneum █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP263-05_49873_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP213-05_13567_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP237-05_CBS_T352_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP235-05_CBS_TL_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP086-05_23438_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_113_____PSP212-05_47984_Penicillium_roqueforti █ █ █ █ █ █

>11111_11112_12______PSP078-05_46595_Penicillium_paneum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_12______PSP079-05_46495_Penicillium_paneum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_12______PSP309-05_112294_Penicillium_paneum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_12______PSP277-05_112296_Penicillium_paneum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_12______PSP206-05_101032_Penicillium_paneum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_21______PSP276-05_112317_Penicillium_glandicola █ █ █ █ █

>11111_11112_21______PSP179-05_111218_Penicillium_glandicola █ █ █ █ █

>11111_11112_21______PSP178-05_111221_Penicillium_glandicola █ █ █ █ █

>11111_11112_22______PSP051-05_49875_Penicillium_glandicola █ █ █ █ █ █ █

>11111_11112_23______PSP050-05_33348_Penicillium_glandicola █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_11______PSP128-05_109614_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP127-05_109587_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP126-05_109584_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP125-05_109583_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP003-05_47284_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP004-05_109582_Penicillium_albocoremium █ █ █

>11111_11121_11______PSP131-05_109578_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP239-05_117777_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP006-05_18888_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP130-05_109581_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP005-05_13189_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP129-05_87595_Penicillium_allii █ █ █

>11111_11121_11______PSP181-05_34975_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_11______PSP281-05_43792_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_11______PSP054-05_13541_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_11______PSP055-05_110100_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_11______PSP274-05_117774_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_11______PSP289-05_110098_Penicillium_hirsutum █ █ █

>11111_11121_12111___PSP140-05_110329_Penicillium_aurantiogriseum █ █ █ █

>11111_11121_12111___PSP139-05_110327_Penicillium_aurantiogriseum █ █ █ █

>11111_11121_12111___PSP138-05_79295_Penicillium_aurantiogriseum █ █ █ █

>11111_11121_12112___PSP007-05_64295_Penicillium_aurantiogriseum █ █

>11111_11121_12112___PSP008-05_32489_Penicillium_aurantiogriseum █ █

>11111_11121_12112___PSP032-05_47784_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP160-05_47584_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP107-05_14445_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP161-05_34959_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP163-05_110337_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP031-05_101136_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP162-05_110335_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP159-05_110331_Penicillium_cyclopium █ █

>11111_11121_12112___PSP171-05_79695_Penicillium_freii █ █

>11111_11121_12112___PSP173-05_112290_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP175-05_112293_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP174-05_101486_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP172-05_112022_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP048-05_79495_Penicillium_freii █ █

>11111_11121_12112___PSP176-05_112291_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP049-05_112292_Penicillium_f reii █ █

>11111_11121_12112___PSP188-05_109542_Penicillium_melanoconidium █ █

>11111_11121_12112___PSP256-05_109603_Penicillium_melanoconidium █ █

>11111_11121_12112___PSP063-05_2189_Penicillium_melanoconidium █ █

>11111_11121_12112___PSP062-05_64095_Penicillium_melanoconidium █ █

>11111_11121_12112___PSP189-05_64195_Penicillium_melanoconidium █ █

>11111_11121_12112___PSP260-05_101472_Penicillium_neoechinulatum █ █

>11111_11121_12112___PSP069-05_110343_Penicillium_neoechinulatum █ █

>11111_11121_12112___PSP068-05_16987_Penicillium_neoechinulatum █ █

>11111_11121_12112___PSP192-05_101135_Penicillium_neoechinulatum █ █

>11111_11121_12112___PSP323-05_101468_Penicillium_neoechinulatum █ █

>11111_11121_12112___PSP208-05_110332_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP209-05_79395_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP294-05_112560_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP081-05_101479_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP082-05_69077_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP207-05_29448_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP234-05_CBS_TK_Penicillium_polonicum █ █

>11111_11121_12112___PSP101-05_109826_Penicillium_virid icatum █ █

>11111_11121_12112___PSP100-05_39048_Penicillium_viridicatum █ █

>11111_11121_12112___PSP099-05_101034_Penicillium_virid icatum █ █

>11111_11121_12112___PSP261-05_101475_Penicillium_virid icatum █ █

>11111_11121_12112___PSP279-05_112052_Penicillium_virid icatum █ █

>11111_11121_12113_1_PSP332-05_47384_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_1_PSP057-05_7887_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_1_PSP259-05_5599_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_1_PSP182-05_5609_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_1_PSP232-05_CBS_TH_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_1_PSP056-05_70468_Penicillium_hordei █ █ █ █ █

>11111_11121_12113_2_PSP222-05_63695_Penicillium_tricolor █ █ █

>11111_11121_12113_2_PSP322-05_101488_Penicillium_t ricolor █ █ █

>11111_11121_12113_2_PSP090-05_63793_Penicillium_tricolor █ █ █

>11111_11121_12113_2_PSP091-05_63595_Penicillium_tricolor █ █ █

>11111_11121_1212____PSP300-05_112078_Penicillium_camemberti █ █

>11111_11121_1212____PSP244-05_112562_Penicillium_camemberti █ █

>11111_11121_1212____PSP144-05_19067_Penicillium_camemberti █ █

>11111_11121_1212____PSP243-05_112325_Penicillium_camemberti █ █

>11111_11121_1212____PSP280-05_111838_Penicillium_caseifulvum █ █

>11111_11121_1212____PSP298-05_112324_Penicillium_caseifulvum █ █

>11111_11121_1212____PSP148-05_112881_Penicillium_caseifulvum █ █

>11111_11121_1212____PSP146-05_101134_Penicillium_caseifulvum █ █

>11111_11121_1212____PSP147-05_108956_Penicillium_caseifulvum █ █

>11111_11121_1212____PSP149-05_109556_Penicillium_cavernicola █ █

>11111_11121_1212____PSP284-05_100540_Penicillium_cavernicola █ █

>11111_11121_1212____PSP015-05_109558_Penicillium_cavernicola █ █

>11111_11121_1212____PSP014-05_109557_Penicillium_cavernicola █ █

>11111_11121_1212____PSP153-05_27967_Penicillium_commune █ █

>11111_11121_1212____PSP266-05_34159_Penicillium_commune █ █

>11111_11121_1212____PSP269-05_111835_Penicillium_commune █ █

>11111_11121_1212____PSP251-05_112079_Penicillium_commune █ █

>11111_11121_1212____PSP204-05_49184_Penicillium_palitans █ █

>11111_11121_1212____PSP076-05_101031_Penicillium_palitans █ █

>11111_11121_1212____PSP077-05_112204_Penicillium_palitans █ █

>11111_11121_1212____PSP205-05_115507_Penicillium_palitans █ █

>11111_11121_1212____PSP270-05_111834_Penicillium_palitans █ █

>11111_11121_12211_1_PSP303-05_18989_Penicillium_clavigerum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12211_1_PSP316-05_112564_Penicillium_clavigerum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12211_2_PSP018-05_25594_Penicillium_clavigerum █ █ █ █ █

>11111_11121_12211_2_PSP019-05_113244_Penicillium_clavigerum █ █ █ █ █

>11111_11121_12211_2_PSP152-05_112482_Penicillium_clavigerum █ █ █ █ █

>11111_11121_12212_1_PSP097-05_40592_Penicillium_venetum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12212_1_PSP265-05_50275_Penicillium_venetum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12212_1_PSP258-05_110094_Penicillium_venetum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12212_1_PSP098-05_20157_Penicillium_venetum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12212_2_PSP225-05_25396_Penicillium_venetum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP257-05_110074_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP158-05_18189_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP304-05_110077_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP028-05_101025_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP029-05_47184_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_1_PSP229-05_CBS_TD_Penicillium_crustosum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_2_PSP308-05_112286_Penicillium_echinulatum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_2_PSP167-05_101027_Penicillium_echinulatum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_2_PSP108-05_31748_Penicillium_echinulatum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_2_PSP041-05_33759_Penicillium_echinulatum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_2_PSP278-05_112287_Penicillium_echinulatum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP089-05_14686_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP117-05_42489_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP088-05_14786_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_4_PSP321-05_50073_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP325-05_14386_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP318-05_109827_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12221_3_PSP216-05_16042_Penicillium_solitum █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12222___PSP275-05_112568_Penicillium_discolor █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12222___PSP166-05_27897_Penicillium_discolor █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12222___PSP039-05_47484_Penicillium_discolor █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12222___PSP293-05_112557_Penicillium_discolor █ █ █ █ █ █

>11111_11121_12222___PSP040-05_27197_Penicillium_discolor █ █ █ █ █ █

>11111_11121_123_____PSP199-05_112565_Penicillium_nordicum █ █ █

>11111_11121_123_____PSP197-05_112573_Penicillium_nordicum █ █ █

>11111_11121_123_____PSP200-05_110771_Penicillium_nordicum █ █ █

>11111_11121_123_____PSP198-05_110770_Penicillium_nordicum █ █ █

>11111_11121_124_____PSP193-05_109541_Penicillium_nordicum █ █

>11111_11121_124_____PSP070-05_109537_Penicillium_nordicum █ █

>11111_11121_124_____PSP194-05_109536_Penicillium_nordicum █ █

>11111_11121_124_____PSP195-05_109535_Penicillium_nordicum █ █

>11111_11121_124_____PSP196-05_109538_Penicillium_nordicum █ █

>11111_11121_125_____PSP219-05_111224_Penicillium_thymicola █ █

>11111_11121_125_____PSP218-05_111227_Penicillium_thymicola █ █

>11111_11121_125_____PSP217-05_111226_Penicillium_thymicola █ █

>11111_11121_125_____PSP221-05_111223_Penicillium_thymicola █ █

>11111_11121_125_____PSP220-05_111225_Penicillium_thymicola █ █

>11111_11121_124_____PSP254-05_22371_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_124_____PSP249-05_112577_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_124_____PSP314-05_3219_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_124_____PSP247-05_112485_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_124_____PSP299-05_112488_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_124_____PSP236-05_CBS_TM_Penicillium_verrucosum █ █

>11111_11121_13______PSP084-05_109551_Penicillium_radicicola █ █

>11111_11121_13______PSP085-05_112430_Penicillium_radicicola █ █

>11111_11121_13______PSP290-05_112425_Penicillium_radicicola █ █

>11111_11121_13______PSP211-05_109554_Penicillium_radicicola █ █

>11111_11121_13______PSP210-05_109553_Penicillium_radicicola █ █

>11111_11121_13______PSP313-05_117773_Penicillium_tulipae █ █

>11111_11121_13______PSP093-05_109555_Penicillium_tulipae █ █

>11111_11121_13______PSP305-05_40792_Penicillium_tulipae █ █

>11111_11121_13______PSP094-05_111217_Penicillium_tulipae █ █

>11111_11121_13______PSP262-05_73474_Penicillium_tulipae █ █

>11111_11121_2_______PSP177-05_101029_Penicillium_gladioli █ █ █

>11111_11121_2_______PSP112-05_27847_Penicillium_gladioli █ █ █

>11111_11121_2_______PSP301-05_21428_Penicillium_gladioli █ █ █

>11111_11121_2_______PSP111-05_33248_Penicillium_gladioli █ █ █

>11111_11122_1111____PSP020-05_19188_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1111____PSP255-05_101024_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1111____PSP271-05_110763_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1111____PSP267-05_28536_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1111____PSP327-05_18589_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1111____PSP021-05_47775_Penicillium_concentricum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11121_1_PSP154-05_18588_Penicillium_coprobium █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11121_1_PSP155-05_28097_Penicillium_coprobium █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11121_1_PSP024-05_5629_Penicillium_coprobium █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11121_1_PSP023-05_5619_Penicillium_coprobium █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11121_2_PSP315-05_110761_Penicillium_coprobium █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_1_PSP272-05_110757_Penicillium_coprophilum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_1_PSP156-05_102444_Penicillium_coprophilum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_1_PSP025-05_18689_Penicillium_coprophilum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_1_PSP026-05_110760_Penicillium_coprophilum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_2_PSP157-05_47375_Penicillium_coprophilum █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_3_Penicillium_aquamarinum_KAS2416 █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_3_Penicillium_aquamarinum_KAS2419 █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_11122_3_Penicillium_aquamarinum_KAS2464 █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1121____PSP331-05_110423_Penicillium_dipodomyicola █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1121____PSP035-05_17387_Penicillium_dipodomyicola █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1121____PSP164-05_110421_Penicillium_dipodomyicola █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1121____PSP312-05_110424_Penicillium_dipodomyicola █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1121____PSP036-05_110422_Penicillium_dipodomyicola █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1122____PSP180-05_110419_Penicillium_griseofulvum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1122____PSP240-05_110416_Penicillium_griseofulvum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1122____PSP053-05_110420_Penicillium_griseofulvum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1122____PSP231-05_CBS_TG_Penicillium_griseofulvum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_1122____PSP052-05_48584_Penicillium_griseofulvum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_121_____PSP226-05_101133_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_121_____PSP264-05_29565_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_121_____PSP311-05_48884_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_121_____PSP241-05_12623_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_121_____PSP102-05_30563_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_122_____PSP103-05_110772_Penicillium_vulpinum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21111___PSP302-05_31948_Penicillium_digitatum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21111___PSP250-05_112082_Penicillium_digitatum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21111___PSP033-05_101026_Penicillium_digitatum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21111___PSP034-05_13665_Penicillium_digitatum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21111___PSP273-05_112322_Penicillium_digitatum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP184-05_109548_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP187-05_109545_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP186-05_109546_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP185-05_109547_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP061-05_109550_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21112___PSP060-05_109549_Penicillium_marinum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2112____PSP324-05_110403_Penicillium_expansum █ █ █ █ █

>11111_11122_2112____PSP044-05_28197_Penicillium_expansum █ █ █ █ █

>11111_11122_21131___PSP286-05_110402_Penicillium_expansum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21132___PSP043-05_48184_Penicillium_expansum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_21132___PSP230-05_CBS_TE_Penicillium_expansum █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2121____PSP224-05_13641_Penicillium_ulaiense █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2121____PSP096-05_21092_Penicillium_ulaiense █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2121____PSP095-05_26294_Penicillium_ulaiense █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2121____PSP297-05_31497_Penicillium_ulaiense █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2121____PSP326-05_32292_Penicillium_ulaiense █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2122____PSP114-05_33948_Penicillium_italicum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2122____PSP183-05_27858_Penicillium_italicum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_2122____PSP059-05_48984_Penicillium_italicum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_22______PSP215-05_30697_Penicillium_sclerotigenum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_22______PSP214-05_30797_Penicillium_sclerotigenum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_22______PSP268-05_112566_Penicillium_sclerotigenum █ █ █ █ █ █ █

>11111_11122_22______PSP087-05_101033_Penicillium_sclerotigenum █ █ █ █ █ █ █

>11111_112___________PSP075-05_43973_Eupenicillium_osmophilum █ █ █ █ █ █ █

>11111_112___________PSP074-05_46272_Eupenicillium_osmophilum █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_112___________PSP202-05_18472_Eupenicillium_osmophilum █ █ █ █ █ █ █

>11111_112___________PSP203-05_50873_Eupenicillium_osmophilum █ █ █ █ █ █ █

>11111_12____________PSP047-05_21192_Penicillium_formosanum █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP390-05_22628_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP381-05_14483_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP380-05_75274_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP379-05_51073_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP378-05_27173_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP377-05_22528_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP362-05_IBT_18220_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP361-05_IBT_3331_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11111_2_____________PSP360-05_IBT_14908_Penicillium_soppii █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP382-05_112478_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

>11112_11____________PSP306-05_113235_Penicillium_bialowiezense █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █ █

Selected Oligonucleotides

Species
& Strains                                       10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       200       210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       400       410       420       430      440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540      

o___________________PSP337-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCAGCTTTAATCGGAGGATTCGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTGTATTCTCTGCAGCAATAGAAAATGGTGCAGGTACAGGATGAACTCTTTATCCTCCTTTATCAGGAATACAATCACACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCAATCTTCGGTTTACACTTAAGTGGAATTAGTAGTATGTTAGGAGCTATGAACTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCGTTATTTGGTTGAGCTGTTATTATTA 
o___________________PSP336-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCAGCTTTAATCGGAGGATTCGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTGTATTCTCTGCAGCAATAGAAAATGGTGCAGGTACAGGATGAACTCTTTATCCTCCTTTATCAGGAATACAATCACACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCAATCTTCGGTTTACACTTAAGTGGAATTAGTAGTATGTTAGGAGCTATGAACTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCGTTATTTGGTTGAGCTGTTATTATTA 
o___________________PSP335-05_TAATGCTAAAGACATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCAGGTTTATTAGGTACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGTGTTCAATATATAGCTGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCAGCTTTAATCGGAGGATTCGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTGTATTCTCTGCAGCAATAGAAAATGGTGCAGGTACAGGATGAACTCTTTATCCTCCTTTATCAGGAATACAATCACACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCAATCTTCGGTTTACACTTAAGTGGAATTAGTAGTATGTTAGGAGCTATGAACTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCGTTATTTGGTTGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1111____PSP385-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1111____PSP334-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1112____PSP042-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1111____PSP109-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1113____PSP169-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1113____PSP168-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_1111____PSP064-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_112_____PSP333-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_12______PSP296-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_12______PSP027-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATATTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP122-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP123-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP124-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP002-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP120-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP119-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP001-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2111____PSP121-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP285-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP038-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP037-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP288-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP165-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_1_PSP115-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_2_PSP330-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGAAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_2_PSP245-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGAAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21121_2_PSP067-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGAAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21122___PSP282-05_AAATGCGAaaGATATTgGtACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACACGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21211___PSP151-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCGTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21211___PSP016-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCGTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21211___PSP150-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCGTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21211___PSP017-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCGTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21211___PSP228-05_AAATGCAAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCGTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21212___PSP022-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21221___PSP170-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21221___PSP045-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21221___PSP046-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21221___PSP287-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21222___PSP066-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_21222___PSP065-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2123____PSP329-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2123____PSP248-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2123____PSP190-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_2123____PSP328-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGACTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_213_____PenicilliuAAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_213_____PenicilliuAAATGCGAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGTTTAGTTGGAACAGCATTCTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11111_22______PSP080-05_AAATGCAAAAGATATTGGAACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATATTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11112_111_____PSP307-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCTGGTTTAATTGGTACAGCATTTTCAGTATTAATTAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCCATATTGATGATTTTTTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11112_111_____PSP145-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTCTCTGGTTTAATTGGTACAGCATTTTCAGTATTAATTAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCCATATTGATGATTTTTTTTATGGTTATGCCTGCATTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
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11111_11121_12212_2_PSP225-05_AAATGCTAAAGATATTGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP257-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP158-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP304-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP028-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP029-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_1_PSP229-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATACAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_2_PSP308-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_2_PSP167-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_2_PSP108-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_2_PSP041-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_2_PSP278-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP089-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP117-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP088-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_4_PSP321-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP325-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP318-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12221_3_PSP216-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12222___PSP275-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12222___PSP166-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12222___PSP039-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12222___PSP293-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_12222___PSP040-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTgCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATCTCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCCATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_123_____PSP199-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAGTATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_123_____PSP197-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAGTATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_123_____PSP200-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAGTATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_123_____PSP198-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAGTATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_124_____PSP193-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11121_124_____PSP070-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACTTTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATCAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
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11111_11122_1111____PSP271-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTCTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1111____PSP267-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTCTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1111____PSP327-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTCTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1111____PSP021-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTCTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11121_1_PSP154-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11121_1_PSP155-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11121_1_PSP024-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11121_1_PSP023-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11121_2_PSP315-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_1_PSP272-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATTATTACAGCACATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_1_PSP156-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATTATTACAGCACATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_1_PSP025-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATTATTACAGCACATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_1_PSP026-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATTATTACAGCACATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_2_PSP157-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCACTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCAGACAATCAGTTATATAATAGTATTATTACAGCACATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTTGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_3_PenicilliuAAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCTCTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATCGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_3_PenicilliuAAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCTCTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATCGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_11122_3_PenicilliuAAATGCTAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCTCTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATCGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1121____PSP331-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1121____PSP035-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1121____PSP164-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1121____PSP312-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1121____PSP036-05_AAATGCGAAAGATATAGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1122____PSP180-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATTTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1122____PSP240-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATTTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1122____PSP053-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATTTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1122____PSP231-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATTTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_1122____PSP052-05_AAATGCGAAAGATATTGGTACATTATACTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGTACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCAGGTCCAGGTGTACAATATATATCTGACAATCAGTTATATAATAGTATAATTACAGCGCATGCTATTTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCTCCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_121_____PSP226-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACACTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCTGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_121_____PSP264-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACACTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCTGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGAtGAGCTGTTATTATTA 
11111_11122_121_____PSP311-05_AAATGCTAAAGATATAGGTACACTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCGTTTTCAGTTTTAATTAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACATGCTATCTTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCTGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
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11111_112___________PSP075-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGTACAGCGTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCAATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11111_112___________PSP074-05_AAATGCGAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAGTTGGTACAGCGTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGACAATCAATTATATAATAGTATAATAACAGCGCATGCTATCTTAATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCAATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATTAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
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11111_2_____________PSP390-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP381-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP380-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP379-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP378-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP377-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP362-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP361-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11111_2_____________PSP360-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAGTTGGAACAGCATTTTCTGTGTTAATTAGATTAGAATTATCTGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCTGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGTTGAACATTATACCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATTTTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACTACTATCTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTAATTATTA 
11112_11____________PSP382-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_11____________PSP306-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATtATTA 
11112_11____________PSP252-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTAttaTTA 
11112_11____________PSP310-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATtATTA 
11112_11____________PSP246-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTAttattA 
11112_11____________PSP010-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_11____________PSP009-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACAATGTATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTCTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCTGCACCTGGTGTACAATACATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATTATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP384-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP141-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP105-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP142-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP011-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_12____________PSP143-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATAGGTACAGCTTTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAGTTAGCTGCACCAGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCGTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTTATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATTCGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_21____________PSP283-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATCGGTACAGCATTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCAGCACCTGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCTGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTAttaTtA 
11112_22____________PSP071-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATCGGTACAGCATTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCAGCACCTGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCTGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_22____________PSP072-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATCGGTACAGCATTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCAGCACCTGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCTGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_22____________PSP201-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATCGGTACAGCATTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCAGCACCTGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCTGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11112_22____________PSP233-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCTTTATTTTCTGGTTTAATCGGTACAGCATTTTCTGTTTTAATTAGATTAGAATTAGCAGCACCTGGTGTTCAATATATATCTGATAATCAAGTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATTTTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGATTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTGGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATTAGTTTTTGATTATTAGTACCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCTGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACTGGTTGAACTTTATATCCACCTTTATCTGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTTCTATGAATTTCATTACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTACTATTATTA 
11121_______________PSP133-05_TAATGCTAAAGATATTGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTGATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTACAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCAATTCTGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATAGGGGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCTGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_1_____________PSP136-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_1_____________PSP135-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_1_____________PSP137-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_1_____________PSP104-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGTGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_2_____________PSP132-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAACATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11122_3_____________PSP134-05_TAATGCTAAAGATATAGGTACATTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACTGCATTTTCAGTATTAATTAGACTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAGTTATATAATAGTATAATAACAGCACATGCTATTATGATGATTTTCTTCATGGTTATGCCTGCATTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTACTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCTAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCTACTATAGAAAATGGAGCCGGTACAGGTTGAACATTATATCCACCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11211_______________PSP376-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACAGCCTTTTCTGTGTTAATAAGATTAGAATTATCAGGACCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATAGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCAAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTGTATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCAATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCCGTTATTATTA 
11212_______________PSP375-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACAGCCTTTTCTGTGTTAATAAGATTAGAATTATCAGGACCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATAGGTGGTTTTGGTAACTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCAAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTGTATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCAATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11212_______________PSP374-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACAGCCTTTTCTGTGTTAATAAGATTAGAATTATCAGGACCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATAGGTGGTTTTGGTAANTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCAAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTGTATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCAATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11212_______________PSP373-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACAGCCTTTTCTGTGTTAATAAGATTAGAATTATCAGGACCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATAGGTGGTTTTGGTAACTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCAAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTGTATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCAATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11212_______________PSP372-05_TAATGCTAAAGATATTGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTAATAGGTACAGCCTTTTCTGTGTTAATAAGATTAGAATTATCAGGACCAGGTGTACAATATATATCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCACACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATAGGTGGTTTTGGTAACTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTTCCAAGTTTATTTTTATTTATATTCTCAGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTGTATCCTCCATTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCAATGAATTTCATAACTACTATTTTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATTA 
11221_111___________PSP371-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTTATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_111___________PSP370-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTTATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_112___________PSP354-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTTATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCATAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_122___________PSP357-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTTGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTCATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAACTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_123___________PSP356-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCAAGTTTAATATTATTCATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAACTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_124___________PSP355-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCGCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATTGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTCATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAACTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_2_____________PSP359-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCTCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTCATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11221_2_____________PSP358-05_AAATGCTAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATGTTCTCATTATTTTCAGGATTAATAGGAACAGCCTTTTCAGTGTTAATAAGATTAGAATTATCTGGACCTGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATGCAATAATAACAGCTCATGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGTGGTCCCGATATGGCATTCCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCAAGTTTAATATTATTCATATTATCTGCAACTATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCTAGTGTTGATTTAGCTATATTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCTGGTATACGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAATAATAA 
11222_______________PSP366-05_AAATGCTAAAGATATAGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTACTTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAGCTTTCAGGTCCAGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCAACAATAGAGAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCCTTATTTGGATGAGCTGTAGTTATTA 
11222_______________PSP365-05_AAATGCTAAAGATATAGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTACTTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAGCTTTCAGGTCCAGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCAACAATAGAGAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCCTTATTTGGATGAGCTGTAGTTATTA 
11222_______________PSP364-05_AAATGCTAAAGATATAGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTACTTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAGCTTTCAGGTCCAGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCAACAATAGAGAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCCTTATTTGGATGAGCTGTAGTTATTA 
11222_______________PSP363-05_AAATGCTAAAGATATAGGAACATTATATTTAATGTTTTCATTATTTTCAGGATTACTTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAGCTTTCAGGTCCAGGAGTACAATATATTTCAGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCACGCTATAATGATGATTTTCTTTATGGTTATGCCAGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCATTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTCCCAAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTGCCTAGTTTATTCTTATTTATATTCTCAGCAACAATAGAGAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATACCCACCATTATCAGGTATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTTGATTTAGCTATTTTTGGTTTACACTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACAATATTAAATATGAGAAGTCCAGGTATACGTTTACACAAATTAGCCTTATTTGGATGAGCTGTAGTTATTA 
12__________________PSP353-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
12__________________PSP389-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
12__________________PSP388-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
12__________________PSP387-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
12__________________PSP386-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
12__________________PSP352-05_TAATGCAAAAGATATAGGAACTCTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCATTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGGTCCAGGAGTTCAATATATATCAGATAATCAATTATACAATAGTATAATAACAGCACACGCTATAATGATGATATTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGTTTTGGTAATTTCTTATTACCTTTATTAGTAGGAGGTCCAGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTATTTTCTCAGCTACAATAGAAAATGGAGCAGGTACAGGATGAACATTATATCCACCTTTATCAGGAATACAATCTCACAGTGGACCAAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGTTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATAACAACTATTTTAAATATGAGAAGCCCTGGAATACGTTTACACAAATTAGCTTTATTTGGATGAGCTGTTATTATAA 
21__________________PSP344-05_TAATGCAAAAGATATTGGTACACTTTATTTAATGTTTGCATTATTTTCTGGTTTAATTGGAACAGCTTTTTCTGTACTTATAAGATTAGAATTATCAGCTCCAGGTGTGCAATATATAGCAGATAATCAATTATATAATAGTATAATTACAGCTCATGCTATATTAATGATTTTCTTTATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGTGGATTTGGTAATTTTTTATTACCTCTATTAGTAGGAGGTCCTGACATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTCTGATTATTAGTACCTAGTTTATTATTATTTGTATTCTCTGCAATAATAGAAAATGGTGCGGGTACAGGATGAACTCTTTATCCTCCTTTATCTGGAATTCAAAGTCACAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGGTTACATTTAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTCATAACAACTATATTAAATATGAGAAGTCCAGGAATTCGTTTACATAAATTAGCTTTATTCGGTTGAGCTGTAATAATAA 
22__________________PSP349-05_TAATGCAAAAGATATCGGAACTTTATATCTAATGTTTGCATTATTTTCTGGGTTAGTTGGAACAGCTTTTTCTGTATTAATAAGATTAGAATTATCAGCACCGGGTGTACAATATATTGCTGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCATGCTATTTTAATGATTTTTTTCATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGATTTGGTAATTTTTTATTACCTTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAATACCTAGTTTATTATTATTTGTATTTGCATCAATAATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGTTGAACTGTTTACCCTCCATTATCAGGAATACAAAGTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGATTACATATAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACAACTATATTAAATATGAGAAGCCCAGGAATTCGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAGTAATAA 
22__________________PSP351-05_TAATGCAAAAGATATCGGAACTTTATATCTAATGTTTGCATTATTTTCTGGGTTAGTTGGAACAGCTTTTTCTGTATTAATAAGATTAGAATTATCAGCACCGGGTGTACAATATATTGCTGATAACCAATTATATAATAGTATAATAACAGCTCATGCTATTTTAATGATTTTTTTCATGGTTATGCCTGCTTTAATAGGAGGATTTGGTAATTTTTTATTACCTTTATTAGTAGGTGGTCCTGATATGGCATTTCCTAGATTAAATAATATAAGTTTTTGATTATTAATACCTAGTTTATTATTATTTGTATTTGCATCAATAATAGAAAATGGAGCAGGAACAGGTTGAACTGTTTACCCTCCATTATCAGGAATACAAAGTCATAGTGGTCCTAGTGTAGATTTAGCTATATTTGGATTACATATAAGTGGTATAAGTAGTATGTTAGGTGCTATGAATTTTATTACAACTATATTAAATATGAGAAGCCCAGGAATTCGTTTACATAAATTAGCTTTATTTGGTTGAGCTGTAGTAATAA 

PSP184-05 {P. marinum}
PSP187-05 {P. marinum}
PSP186-05 {P. marinum}
PSP185-05 {P. marinum}
PSP061-05 {P. marinum}
PSP060-05 {P. marinum}

PSP324-05 {P. expansum}
PSP044-05 {P. expansum}
PSP286-05 {P. expansum}
PSP043-05 {P. expansum}
PSP230-05 {P. expansum}
PSP224-05 {P. ulaiense}
PSP096-05 {P. ulaiense}
PSP095-05 {P. ulaiense}
PSP297-05 {P. ulaiense}
PSP326-05 {P. ulaiense}
PSP114-05 {P. italicum}
PSP183-05 {P. italicum}
PSP059-05 {P. italicum}
PSP215-05 {P. sclerotigenum}
PSP214-05 {P. sclerotigenum}
PSP268-05 {P. sclerotigenum}
PSP087-05 {P. sclerotigenum}

PSP075-05 {E. osmophilum}
PSP074-05 {E. osmophilum}
PSP202-05 {E. osmophilum}
PSP203-05 {E. osmophilum}

PSP047-05 {P. formosanum}
PSP390-05 {P. soppii}
PSP381-05 {P. soppii}
PSP380-05 {P. soppii}
PSP379-05 {P. soppii}
PSP378-05 {P. soppii}
PSP377-05 {P. soppii}
PSP362-05 {P. soppii}
PSP361-05 {P. soppii}
PSP360-05 {P. soppii}

PSP382-05 {P. bialowiezense}
PSP306-05 {P. bialowiezense}
PSP252-05 {P. bialowiezense}
PSP310-05 {P. bialowiezense}
PSP246-05 {P. bialowiezense}
PSP010-05 {P. bialowiezense}
PSP009-05 {P. bialowiezense}

PSP384-05 {P. brevicompactum}
PSP141-05 {P. brevicompactum}
PSP105-05 {P. brevicompactum}
PSP142-05 {P. brevicompactum}
PSP011-05 {P. brevicompactum}
PSP143-05 {P. brevicompactum}

PSP283-05 {P. olsonii}
PSP071-05 {P. olsonii}
PSP072-05 {P. olsonii}
PSP201-05 {P. olsonii}
PSP233-05 {P. olsonii}

PSP133-05 {P. atramentosum}
PSP136-05 {P. atramentosum}
PSP135-05 {P. atramentosum}
PSP137-05 {P. atramentosum}
PSP104-05 {P. atramentosum}
PSP132-05 {P. atramentosum}
PSP134-05 {P. atramentosum}

PSP376-05 {P. citrinum}
PSP375-05 {P. citrinum}
PSP374-05 {P. citrinum}
PSP373-05 {P. citrinum}
PSP372-05 {P. citrinum}

PSP371-05 {P. glabrum}
PSP370-05 {P. glabrum}
PSP354-05 {P. glabrum}

PSP385-05 {E. crustaceum}
PSP334-05 {E. crustaceum}
PSP042-05 {E. egyptiacum}
PSP109-05 {E. egyptiacum}
PSP169-05 {E. egyptiacum}
PSP168-05 {E. egyptiacum}
PSP064-05 {E. molle}
PSP333-05 {E. crustaceum}

PSP296-05 {E. crustaceum}
PSP027-05 {E. crustaceum}

PSP122-05 {P. aethiopicum}
PSP123-05 {P. aethiopicum}
PSP124-05 {P. aethiopicum}
PSP002-05 {P. aethiopicum}
PSP120-05 {P. aethiopicum}
PSP119-05 {P. aethiopicum}
PSP001-05 {P. aethiopicum}
PSP121-05 {P. aethiopicum}
PSP285-05 {P. dipodomyis}
PSP038-05 {P. dipodomyis}
PSP037-05 {P. dipodomyis}
PSP288-05 {P. dipodomyis}
PSP165-05 {P. dipodomyis}
PSP115-05 {P. nalgiovense}
PSP330-05 {P. nalgiovense}
PSP245-05 {P. nalgiovense}
PSP067-05 {P. nalgiovense}

PSP282-05 {P. nalgiovense}
PSP151-05 {P. chrysogenum}
PSP016-05 {P. chrysogenum}
PSP150-05 {P. chrysogenum}
PSP017-05 {P. chrysogenum}
PSP228-05 {P. chrysogenum}

PSP022-05 {P. confertum}
PSP170-05 {P. flavigenum}
PSP045-05 {P. flavigenum}
PSP046-05 {P. flavigenum}
PSP287-05 {P. flavigenum}

PSP066-05 {P. mononematosum }
PSP065-05 {P. mononematosum }
PSP329-05 {P. mononematosum }
PSP248-05 {P. mononematosum }
PSP190-05 {P. mononematosum }
PSP328-05 {P. mononematosum }

PSP080-05 {P. persicinum}
PSP307-05 {P. carneum}
PSP145-05 {P. carneum}
PSP013-05 {P. carneum}
PSP012-05 {P. carneum}
PSP263-05 {P. roqueforti}
PSP213-05 {P. roqueforti}
PSP237-05 {P. roqueforti}
PSP235-05 {P. roqueforti}
PSP086-05 {P. roqueforti}
PSP212-05 {P. roqueforti}

PSP078-05 {P. paneum}
PSP079-05 {P. paneum}
PSP309-05 {P. paneum}
PSP277-05 {P. paneum}
PSP206-05 {P. paneum}

PSP276-05 {P. glandicola}
PSP179-05 {P. glandicola}
PSP178-05 {P. glandicola}
PSP051-05 {P. glandicola}
PSP050-05 {P. glandicola}

PSP128-05 {P. albocoremium}
PSP127-05 {P. albocoremium}
PSP126-05 {P. albocoremium}
PSP125-05 {P. albocoremium}
PSP003-05 {P. albocoremium}
PSP004-05 {P. albocoremium}
PSP131-05 {P. allii}
PSP239-05 {P. allii}
PSP006-05 {P. allii}
PSP130-05 {P. allii}
PSP005-05 {P. allii}
PSP129-05 {P. allii}
PSP181-05 {P. hirsutum}
PSP281-05 {P. hirsutum}
PSP054-05 {P. hirsutum}
PSP055-05 {P. hirsutum}
PSP274-05 {P. hirsutum}
PSP289-05 {P. hirsutum}
PSP140-05 {P. aurantiogriseum}
PSP139-05 {P. aurantiogriseum}
PSP138-05 {P. aurantiogriseum}
PSP007-05 {P. aurantiogriseum}
PSP008-05 {P. aurantiogriseum}
PSP032-05 {P. cyclopium}
PSP160-05 {P. cyclopium}
PSP107-05 {P. cyclopium}
PSP161-05 {P. cyclopium}
PSP163-05 {P. cyclopium}
PSP031-05 {P. cyclopium}
PSP162-05 {P. cyclopium}
PSP159-05 {P. cyclopium}
PSP171-05 {P. freii}
PSP173-05 {P. freii}
PSP175-05 {P. freii}
PSP174-05 {P. freii}
PSP172-05 {P. freii}
PSP048-05 {P. freii}
PSP176-05 {P. freii}
PSP049-05 {P. freii}
PSP188-05 {P. melanoconidium}
PSP256-05 {P. melanoconidium}
PSP063-05 {P. melanoconidium}
PSP062-05 {P. melanoconidium}
PSP189-05 {P. melanoconidium}
PSP260-05 {P. neoechinulatum}
PSP069-05 {P. neoechinulatum}
PSP068-05 {P. neoechinulatum}
PSP192-05 {P. neoechinulatum}
PSP323-05 {P. neoechinulatum}
PSP208-05 {P. polonicum}
PSP209-05 {P. polonicum}
PSP294-05 {P. polonicum}
PSP081-05 {P. polonicum}
PSP082-05 {P. polonicum}
PSP207-05 {P. polonicum}
PSP234-05 {P. polonicum}
PSP101-05 {P. viridicatum}
PSP100-05 {P. viridicatum}
PSP099-05 {P. viridicatum}
PSP261-05 {P. viridicatum}
PSP279-05 {P. viridicatum}

PSP332-05 {P. hordei}
PSP057-05 {P. hordei}
PSP259-05 {P. hordei}
PSP182-05 {P. hordei}
PSP232-05 {P. hordei}
PSP056-05 {P. hordei}

PSP222-05 {P. tricolor}
PSP322-05 {P. tricolor}
PSP090-05 {P. tricolor}
PSP091-05 {P. tricolor}

PSP300-05 {P. camemberti}
PSP244-05 {P. camemberti}
PSP144-05 {P. camemberti}
PSP243-05 {P. camemberti}
PSP280-05 {P. caseifulvum}
PSP298-05 {P. caseifulvum}
PSP148-05 {P. caseifulvum}
PSP146-05 {P. caseifulvum}
PSP147-05 {P. caseifulvum}
PSP149-05 {P. cavernicola }
PSP284-05 {P. cavernicola }
PSP015-05 {P. cavernicola }
PSP014-05 {P. cavernicola }
PSP153-05 {P. commune}
PSP266-05 {P. commune}
PSP269-05 {P. commune}
PSP251-05 {P. commune}
PSP204-05 {P. palitans}
PSP076-05 {P. palitans}
PSP077-05 {P. palitans}
PSP205-05 {P. palitans}
PSP270-05 {P. palitans}

PSP303-05 {P. clavigerum}
PSP316-05 {P. clavigerum}

PSP018-05 {P. clavigerum}
PSP019-05 {P. clavigerum}
PSP152-05 {P. clavigerum}

PSP097-05 {P. venetum}
PSP265-05 {P. venetum}
PSP258-05 {P. venetum}
PSP098-05 {P. venetum}
PSP225-05 {P. venetum}

PSP257-05 {P. crustosum}
PSP158-05 {P. crustosum}
PSP304-05 {P. crustosum}
PSP028-05 {P. crustosum}
PSP029-05 {P. crustosum}
PSP229-05 {P. crustosum}

PSP308-05 {P. echinulatum}
PSP167-05 {P. echinulatum}
PSP108-05 {P. echinulatum}
PSP041-05 {P. echinulatum}
PSP278-05 {P. echinulatum}
PSP089-05 {P. solitum}
PSP117-05 {P. solitum}
PSP088-05 {P. solitum}
PSP321-05 {P. solitum}
PSP325-05 {P. solitum}
PSP318-05 {P. solitum}
PSP216-05 {P. solitum}
PSP275-05 {P. discolor}
PSP166-05 {P. discolor}
PSP039-05 {P. discolor}
PSP293-05 {P. discolor}
PSP040-05 {P. discolor}
PSP199-05 {P. nordicum}
PSP197-05 {P. nordicum}
PSP200-05 {P. nordicum}
PSP198-05 {P. nordicum}

PSP193-05 {P. nordicum}
PSP070-05 {P. nordicum}
PSP194-05 {P. nordicum}
PSP195-05 {P. nordicum}
PSP196-05 {P. nordicum}
PSP219-05 {P. thymicola}
PSP218-05 {P. thymicola}
PSP217-05 {P. thymicola}
PSP221-05 {P. thymicola}
PSP220-05 {P. thymicola}
PSP254-05 {P. verrucosum}
PSP249-05 {P. verrucosum}
PSP314-05 {P. verrucosum}
PSP247-05 {P. verrucosum}
PSP299-05 {P. verrucosum}
PSP236-05 {P. verrucosum}
PSP084-05 {P. radicicola}
PSP085-05 {P. radicicola}
PSP290-05 {P. radicicola}
PSP211-05 {P. radicicola}
PSP210-05 {P. radicicola}
PSP313-05 {P. tulipae}
PSP093-05 {P. tulipae}
PSP305-05 {P. tulipae}
PSP094-05 {P. tulipae}
PSP262-05 {P. tulipae}
PSP177-05 {P. gladioli}
PSP112-05 {P. gladioli}
PSP301-05 {P. gladioli}
PSP111-05 {P. gladioli}

PSP020-05 {P. concentricum}
PSP255-05 {P. concentricum}
PSP271-05 {P. concentricum}
PSP267-05 {P. concentricum}
PSP327-05 {P. concentricum}
PSP021-05 {P. concentricum}
PSP154-05 {P. coprobium }
PSP155-05 {P. coprobium }
PSP024-05 {P. coprobium }
PSP023-05 {P. coprobium }
PSP315-05 {P. coprobium}

PSP272-05 {P. coprophilum }
PSP156-05 {P. coprophilum }
PSP025-05 {P. coprophilum }
PSP026-05 {P. coprophilum }
PSP157-05 {P. coprophilum}

PSP357-05 {P. spinulosum}
PSP356-05 {P. spinulosum}
PSP355-05 {P. spinulosum}

PSP359-05 {P. thomii}
PSP358-05 {P. thomii}

PSP366-05 {P. oxalicum}
PSP365-05 {P. oxalicum}
PSP364-05 {P. oxalicum}
PSP363-05 {P. oxalicum}

PSP353-05 {P. antarcticum}
PSP389-05 {P. antarcticum}
PSP388-05 {P. antarcticum}
PSP387-05 {P. antarcticum}
PSP386-05 {P. antarcticum}
PSP352-05 {P. antarcticum}

PSP344-05 {T. flavus}
PSP349-05 {T. trachyspermus}
PSP351-05 {T. trachyspermus}1 h
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What’s next?

SSynthesize selected oligonucleotides and ynthesize selected oligonucleotides and ‘‘micromicro--
spotspot’’ onto membranes to create the first generation onto membranes to create the first generation 
CO1CO1 arrayarray.  .  

AAmplify and label the mplify and label the CO1CO1 region region 
corresponding to the oligos on the array from DNA corresponding to the oligos on the array from DNA 
samples originating  from pure cultures or samples originating  from pure cultures or 
previously characterized environmental samples. previously characterized environmental samples. 

VValidation will be done by hybridizing these alidation will be done by hybridizing these 
labeled PCR products to the labeled PCR products to the CO1CO1 DNA array and DNA array and 
comparing hybridization data of each comparing hybridization data of each oligooligo with the with the 
in in silicosilico results presented here.results presented here.

What have we done so 
far? (started in March 2007)

TTwo software applications, the custom designed wo software applications, the custom designed 
Sigoli and the commercially available Array Sigoli and the commercially available Array 
Designer, were used to design oligonucleotides of Designer, were used to design oligonucleotides of 
various specificity levels from the various specificity levels from the PenicilliumPenicillium CO1CO1
sequence database. sequence database. 

OOligonucleotides of ligonucleotides of PenicilliumPenicillium CO1CO1 were were 
designed to achieve specificity at each cluster and designed to achieve specificity at each cluster and 
subsub--cluster of the cluster of the CO1CO1 tree, tree, i.ei.e., matching all the ., matching all the 
strains within a cluster while minimizing potential strains within a cluster while minimizing potential 
crosscross--hybridization patterns outside the cluster.hybridization patterns outside the cluster.

AA total of 181 oligos (20total of 181 oligos (20--41 bp in length) were 41 bp in length) were 
selected and the BLAST analyses against 358 selected and the BLAST analyses against 358 
available available PenicilliumPenicillium CO1CO1 sequences confirmed that sequences confirmed that 
these potential oligos were unique within each these potential oligos were unique within each 
target cladetarget clade (Figures 2 and 3).(Figures 2 and 3).

Figure 1. NeighbourFigure 1. Neighbour--joining joining 
(NJ) (NJ) tree of subgenus tree of subgenus 
PenicilliumPenicillium and related species and related species 
(Seifert (Seifert et alet al., 2007).., 2007).

Figure 2. The Figure 2. The in silico in silico hybridization patterns for the hybridization patterns for the CO1CO1 Penicillium Penicillium array for each selected oligonucleotide array for each selected oligonucleotide 
(horizontal) and different isolates of s(horizontal) and different isolates of subgenus ubgenus PenicilliumPenicillium and outgroup species.  Both oligonucleotides and and outgroup species.  Both oligonucleotides and 
species are in the same order as the NJ tree.species are in the same order as the NJ tree.

Figure 3. The Figure 3. The sequence position sequence position of each selected oligonucleotide of each selected oligonucleotide inin the the CO1CO1
DNA sequence alignment of subgenus DNA sequence alignment of subgenus PenicilliumPenicillium..
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Oligonucleotide Array Design for Identification and Detection Oligonucleotide Array Design for Identification and Detection 
of of PenicilliumPenicillium Subgenus Subgenus PenicilliumPenicillium using using CO1CO1 DNA BarcodesDNA Barcodes

This project is to demonstrate that This project is to demonstrate that cytochrome cytochrome 
oxidase 1 (oxidase 1 (CO1CO1)) barcodes can be used to design a barcodes can be used to design a 
DNA array hybridization system to detect a DNA array hybridization system to detect a 
mixture of species from the environment.mixture of species from the environment.

Why Why PenicilliumPenicillium
subgenus subgenus PenicilliumPenicillium??

AAvailability of the vailability of the PenicilliumPenicillium CO1CO1 database, database, 
representing representing 58 species of 58 species of PenicilliumPenicillium subgenus subgenus 
PenicilliumPenicillium and 12 outgroup speciesand 12 outgroup species (Figure 1, (Figure 1, 
Seifert Seifert et alet al., 2007., 2007.. PNAS 104: 3901PNAS 104: 3901--39063906 )). . 

TThis is a very challenging taxonomic group. his is a very challenging taxonomic group. 
Need to Need to develop adevelop a new oligonucleotide array with new oligonucleotide array with 
information from a second gene to allow  detection information from a second gene to allow  detection 
of some species that are missed by the of some species that are missed by the ββ--tubulin tubulin 
array previously developed (Seifert array previously developed (Seifert et alet al., in prep).., in prep).

FFeasibility of easibility of amplification of labelled PCR amplification of labelled PCR 
products and alignment of products and alignment of CO1CO1 in in PenicilliumPenicillium..

PSP331-05 {P. dipodomyicola}
PSP035-05 {P. dipodomyicola}
PSP164-05 {P. dipodomyicola}
PSP312-05 {P. dipodomyicola}
PSP036-05 {P. dipodomyicola}
PSP180-05 {P. griseofulvum}
PSP240-05 {P. griseofulvum}
PSP053-05 {P. griseofulvum}
PSP231-05 {P. griseofulvum}
PSP052-05 {P. griseofulvum}

PSP226-05 {P. vulpinum}
PSP264-05 {P. vulpinum}
PSP311-05 {P. vulpinum}
PSP241-05 {P. vulpinum}
PSP102-05 {P. vulpinum}
PSP103-05 {P. vulpinum}

PSP302-05 {P. digitatum}
PSP250-05 {P. digitatum}
PSP033-05 {P. digitatum}
PSP034-05 {P. digitatum}
PSP273-05 {P. digitatum}


